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Quitmes, 1 4 FEB 2006

VISTO el Expediente N° 827-0642/05, y

CONSIDERANDO:

Que por el citado Expediente la Secretaria de Posgrado tramita la
aprobacién del curso de perfeccionamiento con nivel de posgrado denominado
‘Procesamiento, analisis y simulaciéon de datos con aplicacion al estudio de
macromoléculas biolégicas”.

Que a través de la Resolucion (CS) N° 283/05, se aprueba el

Reglamento de Cursos y Seminarios de Posgrado de la Universidad.

Que el mencionado curso constituye un aporte relevante a la
formacion de posgrado en las especialidades involucradas.

Que los antecedentes académicos y profesionales de los docentes a
cargo del dictado del mismo, garantizan calidad y solvencia en el desarrollo de los
contenidos especificados.

Que la evaluacion del citado curso ha cumplido con los requisitos
estipulados en el Art. 6° del Reglamento de Cursos y Seminarios de Posgrado de
esta Casa de Altos Estudios.

Que la presente se dicta en virtud de las atribuciones conferidas al
Rector por el Art. 72° del Estatuto Universitario.

Por ello,

N EL RECTOR DE LA UNIVERSIDAD NACIONAL DE QUILMES
RESUELVE:
ARTICULO 1°: Aprobar el dictado del curso de perfeccionamiento con nivel de

posgrado denominado “Procesamiento, andlisis y simulacién de datos con

aplicacion al estudio de macromoléculas biolégicas”, cuyo programa vy
caracteristicas generales se detallan en el Anexo | de la presente Resolucién.
ARTICULO 2° Designar como docente invitado para el dictado del curso al Dr.
Marcelo Ceolin (CREG, UNLP), y a los Dres. Mario R. Ermacora y Javier Santos
docentes de esta Casa de Altos Estudios.

ARTICULO 3°: Disponer que el curso tenga una duracion total de cuarenta (40)
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horas y que pueda dictarse hasta el Ciclo Lectivo 2008.
ARTICULO 4°: Establecer un cupo maximo de veinte (20) alumnos, y en el caso que
los postulantes excedan esa cifra, el docente a cargo realizara la seleccion

| correspondiente.
ARTICULO 5°: Registrese, practiquense las comunicaciones de estilo y archivese.

RATIVA ) s
o Jorge Flores

Vicerrector

AIC RECTORADO
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Anexo |

Titulo del Curso de Posgrado: "Procesamiento, analisis y simulacién de datos con

aplicacion al estudio de macromoléculas biolégicas."

Lugar de Realizacién: UNQ - Bernal.

Docentes Expositores: Dr. Marcelo Ceolin (CREG, UNLP) y a los Doctores Mario

R. Ermacoray Javier Santos (UNQ).

Carga horaria: 40 hs.

Fecha de realizacion: afio 2006 con aprobacion hasta el 2008.

Destinatarios: Graduados en Bioquimica, Biologia, Biotecnologia, Quimica, y

disciplinas afines.

Objetivos:
Se intenta brindar entrenamiento practico en técnicas basicas de calculo

computacional y procesamiento de datos aplicado a problemas especificos del
estudio experimental de macromoléculas de interés biolégico y biotecnoldgico. Los
aspectos biofisicos de los temas estudiados se abordaran en paralelo al analisis
de datos experimentales, de manera tal que se pueda apreciar el poder de las
modernas técnicas computacionales para la investigacion cientifica y el desarrollo
tecnoldgico. Los fundamentos tedricos de los calculos numéricos aplicados no se
desarrollaran en este curso, mas alla de las nociones basicas necesarias para

aplicar los procedimientos establecidos. Los fundamentos biofisicos de los temas

especificos analizados se abordaran con mayor detalle.




Universidad
Nacional
de Quilmes

Contenidos y bibliografia:

Temario:

Uso avanzado de planillas de calculo y programas para visualizar y manipular
datos numéricos. Conceptos basicos de programacion y estadistica.

Simulacién de datos experimentales. Interpolacién, suavizado y filtrado de datos.
Diferenciacion e integracion numérica.

Introduccién al ajuste de ecuaciones a datos experimentales. Estimacion de los
parametros y sus errores. Validez del modelo empleado.

Deconvolucién de informacion espectral. Absorcion UV, fluorescencia y dicroismo
circular. Analisis de datos de fluorescencia dinamica. Dispersion de luz. Dispersién
de rayos-X a bajo angulo (SAXS).

Cinética enzimatica. Tratamiento de datos para la determinacion de parametros
cataliticos

Analisis termodinadmico de transiciones conformacionales. Determinacion de
estabilidad de proteinas. Efectos del pH, la temperatura, caotropos y osmolitos.
Espectrometria de masa. Procedimientos para la determinacién de la masa de
proteinas a partir de los datos experimentales.

Cromatografia. Detectores. Calibracion. Cuantificacién de analitos. Determinacion
de propiedades hidrodinamicas a partir de datos cromatograficos.

Analisis de la estructura estatica de proteinas a partir de las coordenadas
atomicas. Carga neta. Forma, distancias intramoleculares, volumen y superficie de
van der Waals, angulos relevantes y plot de Ramachandran. Calculo del potencial
superficial. Orden de contactos. Radio de giro. Modelos de estado desplegado
Introduccién al modelado molecular. Campos de fuerza y dinamica molecular.

Inportancia académica y tecnolégica: La obtencién masiva de datos
experimentales resultante del uso creciente de instrumentacion digital hace
imprescindible que el profesional e investigador en disciplinas biologicas y
bioquimicas cuente con un minimo de conocimientos sobre la aplicacién de

métodos numéricos y programacion. Este curso ensefia a optimizar el uso de
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herramientas como planillas de calculo y programas de computacion al alcance de
cualquier usuario. Desde el punto de vista general, el curso responde a la
necesidad de que los egresados de nuestras universidades tengan —ademas de
la cultura general para comunicarse apropiada y exitosamente mediante los
idiomas convencionales— la cultura numérica para sumarse a la revolucién digital
a la que asistimos. Se anticipa también que los conocimientos a impartir permitiran
mejorar el disefio experimental para el estudio de macromoléculas. En el caso de
la industria, los conocimientos a impartir seran aplicables al control de calidad, al

disefio de nuevos procesos y a la optimizacion de los ya existentes.
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_ Numerical recipes in C The art of scientific computing. New York,

(8]

1




Universidad
Nacional
de Quilmes

Requisitos de asistencia: Asistencia al 80 % del total de las clases.

Evaluacion: Evaluacion escrita.

Certificacion: Certificados de Asistencia y Aprobacion de la UNQ.

Cupo maximo: 20 alumnos.

Arancel:

Arancel general de $ 200.-
Los egresados de la Universidad estan exentos del pago.

Presupuesto:
La realizacion del curso quedara sujeta a que la recaudacion de fondos garantice

la cobertura de su presupuesto.

Requerimientos:
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